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SEQID3-1 6AAAAGGTG6ACAAGTCCTATTTTCAAGA6AAGATGACTTTTAACAGTTTT6AAG6ATCT 60 
SEQ! ID 4-1 MTFNSFEGS 9 

61 AAMCTTGTGTACCTGCAGACATCAATAAGGAAGAAGAATTTGTAGAAGAGTTTAATAGA 120 
10 KTCVPADINKEEEFVEEFNR 29 

121 TTAAAAACTTTTGCTAATTTTCCAAGTGGTAGTCCTGTTTCAGCATCAACACTGGCACGA 180 
30LKTFANFPSGSPVSASTLAR 49 

181 GCAGGGTTTCTTTATACTGGTGAAGGAGATACCGTGCGGTGCTTTAGTTGTCATGCAGCT 240 
50AGFLYTGEGDTVRCFSCHAA 69 

241 GTAGATAGATGGCAATATGGAGACTCAGCAGTTGGAAGACACAGGAAAGTATCCCCAAAT 300 
70 VDRWQYGDSAVGRHRKVSPN 89 

301 TGCAGATTTATCAACGGCTTTTATCTTGAAAATAGTGCCACGCAGTCTACAAATTCTGGT 360 
90CRFINGFYLENSATQSTNSG 109 

361 ATCCAGAATGGTCAGTACAAAGTTGAAAACTATCTGGGAAGCAGAGATCATTTTGCCTTA 420 
110IQNGQYKVENYLGSRDHFAL 129 

421 GACAGGCCATCTGAGACACATGCAGACTATCTTTTGAGAACTGGGCAGGTTGTAGATATA 480 
130 DRPSETHADYLLRTGQVVDI 149 

481 TCAGACACCATATACCCGAGGAACCCTGCCATGTATaGTGAAGAAGCTAGATTAAAGTCC 540 
150 SDTIYPRNPAMYSEEARLKS 169 

541 TTTCAGAACTGGCCAGACTATGCTCACCTAACCCCAAGAGAGTTAGCAAGTGCTGGACTC 600 
170 FQNWPDYAHLTPRELASAGL 189 

601 TACTACACAGGTATTGGTGACCAAGTGCAGTGCTTTTGTTGTGGTGGAAAACTGAAAAAT 660 
190 YYTGIGDQVQCFCCGGKLKN 209 

661 TGGGAACCTTGTGATCGTGCCTGGTCAGAACACAGGCGACACTTTCCTAATTGCTTCTTT 720 
210 WEPCDRAWSEHRRHFPNCFF 229 

721 GTTTTGGGCCGGAATCTTAATATTCGAAGTGAATCTGATGCTGTGAGTTCTGATAGGAAT 780 
230 VLGRNLNIRSESDAVSSDRN 249 

781 TTCCCAAATTCAACAAATCTTCCAAGAAATCCATCCATGGCAGATTATGAAGCACGGATC 840 
250 FPNSTNLPRNPSMADYEARI 269 

841 TTTACTTTTGGGACATGGATATACTCAGTTAACAAGGAGCAGCTTGCAAGAGCTGGATTT 900 
270 FTFGTWIYSVNKEQLARAGF 289 



901 TATGCTTTAGGTGAAGGTGATAAAGTAAAGTGCTTTCACTGTGGAGGAGGGCTAACTGAT 960 
290 YALGEGDKVKCFHCGGGLTD 309 



961 TGGAAGCCCAGTGAAGACCCTTGGGAACAACATGCTAAATGGTATCCAGGJGTGCAAATAT 1020 
310 WKPSEDPWEQHAKWYPGCKY 329 

1021 CTGTTAGAACAGAAGGGACAAGAATATATAAACAATATTCATTTAACTCATTCACTTGAG 1080 
330 LLEQKGQEYINNIHLTHSLE 349 
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1081 GAGTGTCT^TAAGAACTACTGAGAAAACACCATCACTAACTAGAAGAkTT^TGATACC 1140 
350 ECLVRTTEKTPSLTRRIDDT 369 

1141 ATCTTCCAAAATCCTATGGTACAAGAAGCTATACGAATGGGGTTCAGTTTCAAGGACATT 1200 
370 IFQNPMVQEAIRMGFSFKDI 389 

1201 AAGAAAATAATGGAGGAAAAAATTCAGATATCTGGGAGCAACTATAAATCACTTGAGGTT 1260 
390 KKIMEEKIQISGSNYKSLEV 409 

1261 CTGGTTGCAGATCTAGTGAATGCTCAGAAAGACAGTATGCAAGATGAGTCAAGTCAGACT 1320 
410 LVADLVNAQKDSMQDESSQT 429 

1321 TCATTACAGAAAGAGATTAGTACTGAAGAGCAGCTAAGGCGCCTGCAAGAGGAGAAGCTT 1380 
430 SLQKEISTEEQLRRLQEEKL 449 

1381 TGCAAAATCTGTATGGATAGAAATATTGCTATCGTTTTTGTTCCTTGTGGACATCTAGTC 1440 
450 CKICMDRNIAIVFVPCGHLV 469 

1441 ACTTGTAAACAATGTGCTGAAGCAGTTGACAAGTGTCCCATGTGCTACACAGTCATTACT 1500 
470 TCKQCAEAVDKCPMCYTVIT 489 

1501 TTCAAGCAAAAAATTTTTATGTCTTAATCTAACTCTATAGTAGGCATGTTATGTTGTTCT 1560 
490 FKQKIFMS* 497 

1561 TATTACCCTGATTGAATGTGTGATGTGAACTGACTTTAAGTAATCAGGATTGAATTCCAT 1620 
1621 TAGCATTTGCTACCAAGTAGGAAAAAAAATGTACATGGCAGTGTTTTAGTTGGCAATATA 1680 
1681 ATCTTTGAATTTCTTGATTTTTCAGGGTATTAGCTGTATTATCCATTTTTTTTACTGTTA 17 4 0 
1741 TTTAATTGAAACCATAGACTAAGAATAAGAAGCATCATACTATAACTGAACACAATGTGT 1800 
1801 ATTCATAGTATACTGATTTAATTTCTAAGTGTAAGTGAATTAATCATCTGGATTTTTTAT 1860 
1861 TCTTTTCAGATAGGCTTAACAAATGGAGCTTTCTGTATATAAATGTGGAGATTAGAGTTA 1920 
1921 ATCTCCCCAATCACATAATTTGTTTTGTGTGAAAAAGGAATAAATTGTTCCATGCTGGTG 1980 
1981 GAAAGATAGAGATTGTTTTTAGAGGTTGGTTGTTGTGTTTTAGGATTCTGTCCATTTTCT 2040 
2041 TTTAAAGTTATAAACACGTACTTGTGCGAATTATTTTTTTAAAGTGATTTGCCATTTTTG 2100 
2101 AAAGCGTATTTAATGATAGAATACTATCGAGCCAACATGTACTGACATGGAAAGATGTCA 2160 
2161 AAGATATGTTAAGTGTAAAATGCAAGTGGCAAAACACTATGTATAGTCTGAGCCAGATCA 2220 
2221 AAGTATGTATGTTTTTAATATGCATAGAACAAAAGATTTGGAAAGATATACACCAAACTG 2280 
2281 TTAAATGTGGTTTCTCTTCGGGGAGGGGGGGATTGGGGGAGGGGCCCCAGAGGGGTTTTA 2340 
2341 TAGGGGCCTTTTCACTTTCTACTTTTTTCATTTTGTTCTGTTCGAATTTTTTATAAGTAT 2400 
2401 GTATTACTTTTGTAATCAGAATTTTTAGAAAGTATTTTGCTGATTTAAAGGCTTAGGCAT 2460 
2461 GTTCAAACGCCTGCAAAACTACTTATCACTCAGCTTTAGTTTTTCTAATCCAAGAAGGCA 2520 
2521 GGGCAGTTAACCTTTTTGGTGCCAATGTGAAATGTAAATGATTTTATGTTTTTCCTGCTT 2580 
2581 TGTGGATGAAAAATATTTCTGAGTGGTAGTTTTTTGACAGGTAGACCATGTCTTATCTTG 2640 
2641 TTTCAAAATAAGTATTTCTGATTTTGTAAAATGAAATATAAAATATGTCTCAGATCTTCC 2700 
2701 AATTAATTAGTAAGGATTCATCCTTAATCCTTGCTAGTTTAAGCCTGCCTAAGTCACTTT 2760 
2761 ACTAAAAGATCTTTGTTAACTCAGTATTTTAAACATCTGTCAGCTTATGTAGGTAAAAGT 2820 
2821 AGAAGCATGTTTGTACACTGCTTGTAGTTATAGTGACAGCTTTCCATGTTGAGATTCTCA 2880 
2881 TATCATCTTGTATCTTAAAGTTTCATGTGAGTTTTTACCGTTAGGATGATTAAGATGTAT 2940 
2941 ATAGGACAAAATGTTAAGTCTTTCCTCTACCTACATTTGTTTTCTTGGCTAGTAATAGTA 3000 
3001 GTAGATACTTCTGAAATAAATGTTCTCTCAAGATCCTTAAAACCTCTTGGAAATTATAAA 3060 
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3061 AATATTGGCAAGAAAAGAAGAATAGTTGTTTAAATATTTTTTAAAAAACACTTGAATAAG 3120 
3121 AATCAGTAGGGTATAAACTAGAAGTTTAAAAATGCCTCATAGAACGTCCAGGGTTTACAT 3180 
3181 TACAAGATTCTCACAACAAACCCATTGTAGAGGTGAGTAAGGCATGTTACTACAGAGGAA 3240 
3241 AGTTTGAGAGTAAAACTGTAAAAAATTATATTTTTGTTGTACTTTCTAAGAGAAAGAGTA 3300 
3301 TTGTTATGTTCTCCTAACTTCTGTTGATTACTACTTTAAGTGATATTCATTTAAAACATT 3360 
3361 GCAAATTTATTTTATTTATTT AATTTTCTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTTGTCACCCAGG 3420 
3421 CTGGAGTGCAGTGGAGTGATCTCTGCTCACTGCAACCTCCGCCTTCTGGGTTCAAGCGAT 3480 
3481 TCTCGTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGGCAGGTGCCACCATGCCCGACTA 3540 
3541 ATTTTTTTTTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTATCAAAC 3600 
3601 TCCTGACCTCAAGAGATCCACTCGCCTTGCCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGA 3660 
3661 GCCACCACGCCCGGCTAAAACATTGCAAATTTAAATGAGAGTTTTAAAAATTAAATAATG 3720 
3721 ACTGCCCTGTTTCTGTTTTAGTATGTAAATCCTCAGTTCTTCACCTTTGCACTGTCTGCC 3780 
3781 ACTTAGTTTGGTTATATAGTCATTAACTTGAATTTGGTCTGTATAGTCTAGACTTTAAAT 3840 
3841 TTAAAGTTTTCTACAAGGGGAGAAAAGTGTTAAAATTTTTAAAATATGTTTTCCAGGACA 3900 
3901 CTTCACTTCCAAGTCAGGTAGGTAGTTCAATCTAGTTGTTAGCCAAGGACTCAAGGACTG 3 960 
3961 AATTGTTTTAACATAAGGCTTTTCCTGTTCTGGGAGCCGCACTTCATTAAAATTCTTCTA 4020 
4021 AAACTTGTATGTTTAGAGTTAAGCAAGACTTTTTTTCTTCCTCTCCATGAGTTGTGAAAT 4080 
4081 TTAATGCACAACGCTGATGTGGCTAACAAGTTTATTTTAAGAATTGTTTAGAAATGCTGT 4140 
4141 TGCTTCAGGTTCTTAAAATCACTCAGCACTCCAACTTCTAATCAAATTTTTGGAGACTTA 4200 
4201 ACAGCATTTGTCTGTGTTTGAACTATAAAAAGCACCGGATCTTTTCCATCTAATTCCGCA 4260 
4261 AAAATTGATCATTTGCAAAGTCAAAACTATAGCCATATCCAAATCTTTTCCCCCTCCCAA 4320 
4321" GAGTTCTCAGTGTCTACATGTAGACTATTCCTTTTCTGT ATAAAGTTCACTCTAGGATTT 4380 
4381 CAAGTCACCACTTATTTTACATTTTAGTCATGCAAAGATTCAAGTAGTTTTGCAATAAGT 4440 
4441 ACTTATCTTTATTTGTAATAATTTAGTCTGCTGATCAAAAGCATTGTCTTAATTTTTGAG 4500 
4501 AACTGGTTTTAGCATTTACAAACTAAATTCCAGTTAATTAATTAATAGCTTTATATTGCC 4560 
4561 TTTCCTGCTACATTTGGTTTTTTCCCCTGTCCCTTTGATTACGGGCTAAGGTAGGGTAAG 4620 
4621 AXXGGGTGTAGTGAGTGTATATAATGTGATTTGGCCCTGTGTATTATGATATTTTGTTAT 4680 
4681 TTTTGTTGTTATATTATTTACATTTCAGTAGTTGTTTTTTGTGTTTCCATTTTAGGGGAT 4740 
4741 AAAATTTGTATTTTGAACTATGAATGGAGACTACCGCCCCAGCATTAGTTTCACATGATA 4800 
4801 TACCCTTTAAACCCGAATCATTGTTTTATTTCCTGATTACACAGGTGTTGAATGGGGAAA 4860 
4861 GGGGCTAGTATATCAGTAGGATATACTATGGGATGTATATATATCATTGCTGTTAGAGAA 4920 
4921 ATGAAATAAAATGGGGCTGGGCTCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGG 4980 
4981 CTGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAAC 5040 
5041 CCCGTCTCTACTAAAAAACAGAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCA 5100 
5101 GCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTGAACCCGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGA 5160 
5161 GCCGAGATCTCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAAAAA 5220 
5221 AAAAAAAAAAAG 5232 
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SEQ ID 5-1 TTGCTCTGTCACCCAGTTTGGA6T6CAGTTAT6CAGTCTCACACT6CAAGCTCTGCCTCA 60 
61 TGGGCTCAAGTGAACCTCCTGCCTCAGCCTCTCAAGTAGCTGGGACCACAGGCAGGTGCC 120 
12 1 ACCATGTCTGGCTAATTTTTGAGTTTCTTTGTAGAGATGGTGTTTTGCCAAGTCACCCAG 180 
181 TTTGAGGCTGGTCTCAAACACCTGGGCTCAAGCAATCCATCTACCTCAGCCTCCCAAAGT 240 
241 GCTGGGATTACAGGAGTGAGCCATGGCATGAGGCCTTGTGGGGTGTCTCTTTTAAATGAA 300 
301 AGCATACTCTGTTTACGTATTTGATATGAAGGAATATCCTTCCTTTCCACAAAGACAAAA 360 
361 ATTATCCTATTTTTCTCAAAACATATGTCCTTTTTCTCTACTTTTCATTTTTGTTACTTT 420 
421 TGATGGACACATGTGTTACATTGATTTCACTTTCTCATAATTCTGCTGTAAGAAAAACAA 480 
481 TAGTGCCAGTTCAATGACAAATAGCAACAGTCTGTTATTGCTAGACTGTTACTGTTAGTG 540 
541 GAGACTACCAGAACAGTCAGTCCCAGTGTCAGGGAATCAAAGAGAACATGTTCCCTCTCT 600 
601 AAAGGGCACAGCTGCTGCTCAGCTTTAGCTGATTGCTGCCCTGCAGGACTATAGGCCCAG 660 
661 TGTTGCTAGATCTTTTGATGTTTCAAGAGAAGCTTGGAATCTAGAATGTGATGGGAAGTC 720 
721 TCTTACATTTAAACATGTTGGCAATTAATGGTAAGATTTAAAAATACTGTGGTCCAAGAA 780 
781 AAAAATGGATTTGGAAACTGGATTAAATTCAAATGAGGCATGCAGATTAATCTACAGCAT 840 
841 GGTACAATGTGAATTTTCTGGTTTCTTTAATTGCACTGTAATTAGGTAAGATGTTAGCTT 900 
901 TGGGGAAGCTAAGTGCAGAGTATGCAGAAACTATTATTTTTGTAAGTTTTCTCTAAGTAT 960 
961 AAATAAATTTCAAAATAAAAATAAAAACTTAGTAAAGAACTATAATGCAATTCTATGTAA 1020 
1021 GCCAAACATAATATGTCTTCCAGTTTGAAACCTCTGGGTTTTATTTTATTTTATTTTATT 1080 
1081 TTTGAGACAGAGTCTTGCTGTGTCACCCAGGCTGGAGTGTAGTGGCACTATTTCGGCCCA 1140 
1141 CTGCAACCTCCACCTCCCAGGCTCAAATGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCGGAGTAGCTGG 1200 
1201 GATTACAGGCGCGTACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTT 1260 
1261 TCACCATTTTGGCCAGGCTGGTTTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACTTGTCTTGGC 1320 

132 r-CTCCCA1^TGCTGGGATTSCAGGCGTGAGCeACTGCACCAGGCAGAGGCCTCTGTTTTT 1380 

1381 TATCTCTTTTTGGCCTCTACAGTGCCTAGTAAAGCACCTGATACATGGTAAACGATCAGT 1440 
1441 AATTACTAGTACTCTATTTTGGAGAAAATGATTTTTTAAAAAGTCATTGTGTTCCATCCA 1500 
1501 TGAGTCGTTTGAGTTTTAAAACTGTCTTTTTGTTTGTTTTTGAACAGGTTTACAAAGGAG 1560 
1561 GAAAACGACTTCTTCTAGATTTTTTTTTCAGTTTCTTCTATAAATCAAAACATCTCAAAA 1620 
1621 TGGAGACCTAAAATCCTTAAAGGGACTTAGTCTAATCTCGGGAGGTAGTTTTGTGCATGG 1680 
1681 GTAAACAAATTAAGTATTAACTGGTGTTTTACTATCCAAAGAATGCTAATTTTATAAACA 1740 
1741 TGATCGAGTTATATAAGGTATACCATAATGAGTTTGATTTTGAATTTGATTTGTGGAAAT 1800 
1801 AAAGGAAAAGTGATTCTAGCTGGGGCATATTGTTAAAGCATTTTTTTCAGAGTTGGCCAG 1860 
1861 GCAGTCTCCTACTGGCACATTCTCCCATTATGTAGAATAGAAATAGTACCTGTGTTTGGG 1920 
1921 AAAGATTTTAAAATGAGTGACAGTTATTTGGAACAAAGAGCTAATAATCAATCCACTGCA 1980 
1981 AATTAAAGAAACATGCAGATGAAAGTTTTGACACATTAAAATACTTCTACAGTGACAAAG 2040 
2041 AAAAATCAAGAACAAAGCTTTTTGATATGTGCAACAAATTTAGAGGAAGTAAAAAGATAA 2100 
2101 ATGTGATGATTGGTCAAGAAATTATCCAGTTATTTACAAGGCCACTGATATTTTAAACGT 2160 
2161 CCAAAAGTTTGTTTAAATGGGCTGTTACCGCTGAGAATGATGAGGATGAGAATGATGGTT 2220 
2221 GAAGGTTACATTTTAGGAAATGAAGAAACTTAGAAAATTAATATAAAGACAGTGATGAAT 2280 
2281 ACAAAGAAGATTTTTATAACAATGTGTAAAATTTTTGGCCAGGGAAAGGAATATTGAAGT 2340 
2341 TAGATACAATTACTTACCTTTGAGGGAAATAATTGTTGGTAATGAGATGTGATGTTTCTC 2400 
2401 CTGCCACCTGGAAACAAAGCATTGAAGTCTGCAGTTGAAAAGCCCAACGTCTGTGAGATC 2460 
2461 CAGGAAACCATGCTTGCAAACCACTGGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCCACAG 2520 
2521 TGACTTGCTTATTGGTCATTGCTAGTATTATCGACTCAGAACCTCTTTACTAATGGCTAG 2580 
2581 TAAATCATAATTGAGAAATTCTGAATTTTGACAAGGTCTCTGCTGTTGAAATGGTAAATT 2640 
2641 TATTATTTTTTTTGTCATGATAAATTCTGGTTCAAGGTATGCTATCCATGAAATAATTTC 2700 
2701 TGACCAAAACTAAATTGATGCAATTTGATTATCCATCTTAGCCTACAGATGGCATCTGGT 2760 
2761 AACTTTTGACTGTTTTAAAAAATAAATCCACTATCAGAGTAGATTTGATGTTGGCTTCAG 2820 
2821 AAACATTTAGAAAAACAAAAGTTCAAAAATGTTTTCAGGAGGTGATAAGTTGAATAACTC 2880 
2881 TACAATGTTAGTTCTTTGAGGGGGACARAAAATTTAAAATCTTTGAAAGGTCTTATTTTA 2940 
2941 CAGCCATATCTAAATTATCTTAAGAAAATTTTTAACAAAGGGAATGAAATATATATCATG 3000 
3001 ATTCTGTTTTTCCAAAAGTAACCTGAATATAGCAATGAAGTTCAGTTTTGTTATTGGTAG 3060 
3061 TTTGGGCAGAGTCTCTTTTTGCAGCACCTGTTGTCTACCATAATTACAGAGGACATTTCC 312 0 
3121 ATGTTCTAGCCAAGTATACTATTAGAATAAARAAACTTAACATTGAGTTGCTTCAACAGC 3180 
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3181 ATGAAACTGA6TCCAAAAGACCAAATGAACAAACACATTAATCTCT6ATTATTTATTTTA 3240 
3241 AATAGAATATTTAATTGTGTAAGATCTAATAGTATCATTATACTTAAGCAATCATATTCC 3300 
3301 TGATGATCTATGGGAAATAACTATTATTTAATTAATATTGAAACCAGGTTTTAAGATGT6 3360 
3361 TTAGCCAGTCCTGTTACTAGTAAATCTCTTTATTTGGAGAGAAATTTTAGATTGTTTTGT 3420 
3421 TCTCCTTATTAGAAGGATTGTAGAAAGAAAAAAATGACTAATTGGAGAAAAATTGGGGAT 3480 
3481 ATATCATATTTCACTGAATTCAAAATGTCTTCAGTTGTAAATCTTACCATTATTTTACGT 3540 
3541 ACCTCTAAGAAATAAAAGTGCTTCTAATTAAAATATGATGTCATTAATTATGAAATACTT 3600 
3601 CTTGATAACAGAAGTTTTAAAATAGCCATCTTAGAATCAGTGAAATATGGTAATGTATTA 3660 
3661 TTTTCCTCCTTTGAGTNAGGTCTTGTGCTTTTTNTTCCTGGCCACTAAATNTCACCATNT 3720 
3721 CCAANAAGCAAANTAAACCTATTCTGAATATTTTTGCTGTGAAACACTTGNCAGCAGAGC 3780 
3781 TTTCCCNCCATGNNAGAAGCTTCATGAGTCACACATTACATCTTTGGGTTGATTGAATGC 3840 
3 841 CACTGAAACATTTCTAGTAGCCTGGAGNAGTTGACCTACCTGTGGAGATGCCTGCCATTA 3900 
3901 AATGGCATCCTGATGGCTTAATACACATCACTCTTCTGTGNAGGGTTTTAATTTTCAACA 3960 
3961 CAGCTTACTCTGTAGCATCATGTTTACATTGTATGTATAAAGATTATACNAAGGTGCAAT 4020 
4021 TGTGTATTTCTTCCTTAAAATGTATCAGTATAGGATTTAGAATCTCCATGTTGAAACTCT 4080 
4081 AAATGCATAGAAATAAAAATAATAAAAAATTTTTCATTTTGGCTTTTCAGCCTAGTATTA 4140 
4141 AAACTGATAAAAGCAAAGCCATGCACAAAACTACCTCCCTAGAGAAAGGCTAGTCCCTTT 4200 
4201 TCTTCCCCATTCATTTCATTATGAACATAGTAGAAAACAGCATATTCTTATCAAATTTGA 4260 
SEQ.1D6-1 MNIVENS I PLSNLM14 

4261 TGAAAAGCGCCAACACGTTTGAACTGAAATACGACTTGTCATGTGAACTGTACCGAATGT 4320 
.15 . K- T S , r A -N : , : T - F E L . Y D _L . .S C E L Y _R M S. 34 

4321 CTACGTATTCCACTTTTCCTGCTGGGGTTCCTGTCTCAGAAAGGAGTCTTGCTCGTGCTG 4380 
35 TYSTFPAGVPVSERSLARAG54 

4381 GTTTCTATTACACTGGTGTGAATGACAAGGTCAAATGCTTCTGTTGTGGCCTGATGCTGG 4440 
55 FYYTGVNDKVKCFCCGLMLD74 

4441 ATAACTGGAAAAGAGGAGACAGTCCTACTGAAAAGCATAAAAAGTTGTATCCTAGCTGCA 4500 
75 NWKRGDSPTEKHKKLYPSCR94 

4501 GATTCGTTCAGAGTCTAAATTCCGTTAACAACTTGGAAGCTACCTCTCAGCCTACTTTTC 4560 
95 FVQSLNSVNNLEATSQPTFP 114 

4561 CTTCTTCAGTAACACATTCCACACACTCATTACTTCCGGGTACAGAAAACAGTGGATATT 4620 
115 SSVTHSTHSLLPGTENS6YF 134 

4621 TCCGTGGCTCTTATTCAAACTCTCCATCAAATCCTGTAAACTCCAGAGCAAATCAAGAAT 4680 
135 RGSYSNSPSNPVNSRANQEF 154 

4681 TTTCTGCCTTGATGAGAAGTTCCTACCCCTGTCCAATGAATAACGAAAATGCCAGATTAC 4740 
155 SALMRSSYPCPMNNENARLL 174 

4741 TTACTTTTCAGACATGGCCATTGACTTTTCTGTCGCCAACAGATCTGGCACGAGCAGGCT 4800 
175 TFQTWPLTFLSPTDLARAGF 194 

4801 TTTACTACATAGGACCTGGAGACAGAGTGGCTTGCTTTGCCTGTGGTGGAAAATTGAGCA 4860 
195 YYIGPGDRVACFACGGKLSN 214 

4861 ATTGGGAACCGAAGGATAATGCTATGTCAGAACACCTGAGACATTTTCCCAAATGCCCAT 4920 
215 WEPKDNAMSEHLRHFPKCPF 234 
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4921 TTATA6AAAATCAGCTTCAAGACACTTCAAGATACACA6TTTCTAATCTGAGCATGCAGA 4980 
235 IENQLQDTSRYTVSNLSMQT 254 

4981 CACATGCAGCCCGCTTTAAAACATTCTTTAACTGGCCCTCTAGTGTTCTAGTTAATCCTG 5040 
255 HAARFKTPFNWPSSVLVNPE 274 

l v 2 

5041 AGCAGCTTGCAAGTGCGGGTTTTTATTATGTGGGTAACAGTGATGATGTCAAATGCTTTT 5100 
275 QLASAGFYYVGNSDDVKCFC 294 

5101 GCTGTGATGGTGGACTCAGGTGTTGGGAATCTGGAGATGATCCATGGGTTCAACATGCCA 5160 
295 CDGGLRCWESGDDPWVQHAK 314 



5161 AGTGGTTTCCAAGGTGTGAGTACTTGATAAGAATTAAAGGACAGGAGTTCATCCGTCAAG 5220 
315 WFPRCEYLIRIKGQEFIRQV334 

5221 TTCAAGCCAGTTACCCTCATCTACTTGAACAGCTGCTATCCACATCAGACAGCCCAGGAG 5280 
335 QASYPHLLEQLLSTSDSPGD 354 



5281 ATGAAAATGCAGAGTCATCAMTATCCATTTTGAACCTGGAGAAGACCATTCAGAAGATG 5340 
355 ENAESSlIHFEPGEDHSEDA 374 

5341 CAATCATGATGAATACTCCTGTGATTAATGCTGCCGTGGAAATGGGCTTTAGTAGAAGCC 5400 
"375 X H'TT T'XTTT'A A V"" E M~ G F S R S If 394 

5401 TGGTAAAACAGACAGTTCAGAGAAAAATCCTAGCAACTGGAGAGAATTATAGACTAGTCA 5460 
395 VKQTVQRKILATGENYRLVN 414 

5461 ATGATCTTGTGTTAGACTTACTCAATGCAGAAGATGAAATAAGGGAAGAGGAGAGAGAAA 5520 
415 DLVLDLLNAEDEIREEERER 434 

5^6 

5521 GAGCAACTGAGGAAAAAGAATCAaATGATTTATTATTAATCCGGAAGAATAGAATGGCAC 5580 
435 ATEEKESNDLLLIRKNRMAL454 

5581 TTTTTCAACATTTGACTTGTGTAATTCCAATCCTGGATAGTCTACTAACTGCCGGAATTA 5640 
455 FQHLTCVIPILDSLLTAGII 474 

5641 TTAATGAACAAGAACATGATGTTATTAAACAGAAGACACAGACGTCTTTACAAGCAAGAG 5700 
475 NEQEHDVIKQKTQTSLQARE 494 

5701 AACTGATTGATACGATTTTAGTAAAAGGAAATATTGCAGCCACTGTATTCAGAAACTCTC 5760 
495 LIDTILVKGNIAATVFRNSL 514 

6w7 

5761 TGCAAGAAGCTGAAGCTGTGTTATATGAGCATTTATTTG^GCAACAGGACATAAAATATA 5820 
515 QEAEAVLYEHLFVQQDIKYI 534 

7 8 

5821 TTCCCACAGAAGATGTTTCA^TCTACCAGTGGAAGAACAATTGCGGAGACTACAAGAAG 5880 
535 PTEDVSDLPVEEQLRRLQEE 554 

5881 AAAGAACATGTAAAGTGTGTATGGACAAAGAAGTGTCCATAGTGTTTATTCCTTGTGGTC 5940 
555 RTCKVCMDKEVSIVFIPCGH 574 

5941 ATCTAGTAGTATGCAAAGATTGTGCTCCTTCTTTAAGAAAGTGTCCTATTTGTAGGAGTA 6000 
575 LVVCKDCAPSLRKCPICRST 594 
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6001 CAATCAAGGGTACA6TTC6TACATTTCTTTCATGAAGAAGAACCAAAACATC6TCTAAAC 6060 
595 IKGTVRTFLS* 604 

6061 TTTAGAATTAATTTATTAAATGTATTATAACTTTAACTTTTATCCTAATTTGGTTTCCTT 6120 
6121 AAAATTTTTATTTATTTACAACTCAAAAAACATTGTTTTGTGTAACATATTTATATATGT 6180 
6181 ATCTAAACCATATGAACATATATTTTTTAGAAACTAAGAGAATGATAGGCTTTTGTTCTT 6240 
6241 ATGAACGAAAAAGAGGTAGCACTACAAACACAATATTCAATCAAAATTTCAGCATTATTG 6300 
6301 AAATTGTAAGTGAAGTAAAACTTAAGATATTTGAGTTAACCTTTAAGAATTTTAAATATT 6360 
6361 TTGGCATTGTACTAATACCGGGAACATGAAGCCAGGTGTGGTGGTATGTGCCTGTAGTCC 6420 
6421 CAGGCTGAGGCAAGAGAATTACTTGAGCCCAGGAGTTTGAATCCATCCTGGGCAGCATAC 6480 
6481 TGAGACCCTGCCTTTAAAAACAAACAGAACAAAAACAAAACACCAGGGACACATTTCTCT 6540 
6541 GTCTTTTTTGATCAGTGTCCTATACATCGAAGGTGTGCATATATGTTGAATCACATTTTA 6600 
6601 GGGACATGGTGTTTTTATAAAGAATTCTGTGAGAAAAAATTTAATAAAGCAACCAAAAAA 6660 
6661 AAAAAAAAA 6669 
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1 V 2 

SEQ. ID 7- 1 GAGCGCCC66^TGATCCGA6CCGAGCGG6CCGTATCTCCTTGTC6GC6CCGCTGATTCC 60 

61 CG^CTCTGCGGAGGCCTCTAGGCAGCCGCGCAGCTTCCGTGTTTGCTGCGCCCGCACTGC 120 

121 ^TTACAACCCTGAAGAATCTCCCTATCCCTATTTTGTCCCCCTGCAGTAATAAATCCC 180 

181 ATTATGGAGATCTCGAAACTTTATAAAGGGATATAGTTTGAATTCTATGGAGTGTAATTT 240 
241 TGTGTATGAATTATATTTTTAAAACATTGAAGAGTTTTCAGAAAGAAGGCTAGTAGAGTT 300 
301 GATTACTGATACTTTATGCTAAGCAGTACTTTTTTGGTAGTACAATATTTTGTTAGGCGT 360 
361 TTCTGATAACACTAGAAAGGACAAGTTTTATCTTGTGATAAATTGATTAATGTTTACAAC 420 
421 ATGACTGATAATTATAGCTGAATAGTCCTTAAATGATGAACAGGTTATTTAGTTTTTAAA 480 
481 TGCAGTGTAAAAAGTGTGCTGTGGAAATTTTATGGCTAACTAAGTTTATGGAGAAAATAC 540 
541 CTTCAGTTGATCAAGAATAATAGTGGTATACAAAGTTAGGAAGAAAGTCAACATGATGCT 600 
601 GCAGGAAATGGAAACAAATACAAATGATATTTAACAAAGATAGAGTTTACAGTTTTTGAA 660 
661 CTTTAAGCCAAATTCATTTGACATCAAGCACTATAGCAGGCACAGGTTCAACAAAGCTTG 720 
721 TGGGTATTGACTTCCCCCAAAAGTTGTCAGCTGAAGTAATTTAGCCCACTTAAGTAAATA 780 
781 CTATGATGATAAGCTGTGTGAACTTAGCTTTTAAATAGTGTGACCATATGAAGGTTTTAA 840 
841 TTACTTTTGTTTATTGGAATAAAATGAGATTTTTTGGGTTGTCATGTTAAAGTGCTTATA 900 
901 GGGAAAGAAGCCTGCATATAATTTTTTACCTTGTGGCATAATCAGTAATTGGTCTGTTAT 960 
961 TCAGGCTTCATAGCTTGTAACCARATATAAATAAAAGGCATAATTTAGGTATTCTATAGT 1020 

1021 TGCTTAGAATTTTGTTAATATAAATCTCTGTGAAAAATCAAGGAGTTTTAATATTTTCAG 1080 

1081 AAGTGCATCCACCTTTCAGGGCTTTAAGTTAGTATTAACTCAAGATTATGAACAAATAGC 1140 

1141 ACTTAGGTTACCTGAAAGAGTTACTACAACCCCAAAGAGTTGTGTTCTAAGTAGTATCTT 1200 

1201 GGTAATTCAGAGAGATACTCATCCTACCTGAATATAAACTGAGATAAATCCAGTAAAGAA 1260 

1261 AGTGTAGTAAATTCTACATAAGAGTCTATCATTGATTTCTTTTTGTGGTAAAAATCTTAG 1320 

1321 TTCATGTGAAGAAATTTCATGTGAATGTTTTAGCTATCAAACAGTACTGTCACCTACTCA 1380 

M 1 

1381 TGCACAAAACTGCCTCCCAAAGACTTTTCCCAGGTCCCTCGTATCAAAACATTAAGAGTA 1440 
SEQ.ID8-2 HKTASQRLFPGPSYQNIKSI21 

1441 TAATGGAAGATAGCACGATCTTGTCAGATTGGACAAACAGCAACAAACAAAAAATGAAGT 1500 
22 MEDSTILSDWTNSNKQKMKY41 

1501 ATGACTTTTCCTGTGAACTCTACAGAATGTCTACATATTCAACTTTCCCCGCCGGGGTGC 1560 
42 DFSCELYRMSTYSTFPAGVP61 

1561 CTGTCTCAGAAAGGAGTCTTGCTCGTGCTGGTTTTTATTATACTGGTGTGAATGACAAGG 1620 

62 VSERSLARAGFYYTGVNDKV81 

PC 
Q 

iGAATCTGGTTTCAGCTAG! 

KHKQLYPSCSFIQ 

1741 TGGGATCCACCTCTAAGAATACGTCTCCAATGAGAAACAGTTTTGCACATTCATTATCTC 1800 

122 GSTSKNTSPMRKSFAHSLSP 141 

1801 CCACCTTGGAACATAGTAGCTTGTTCAGTGGTTCTTACTCCAGCCTTTCTCCAAACCCTC 1860 
142 TLEHSSLFSGSYSSLSPNPL 161 

1861 TTAATTCTAGAGCAGTTGAAGACATCTCTTCATCGAGGACTAACCCCTACAGTTATGCAA 1920 
162 NSRAVEDISSSRTNPYSYAM 181 

1921 TGAGTACTGAAGAAGCCAGATTTCTTACCTACCATATGTGGCCATTAACTTTTTTGTCAC 1980 

182 STEEARFLTYHMWPLTFLSP 201 



1621 TCAAATGCTTCTGTTGTGGCCTGATGCTGGATAACTGGAAACTAGGAGACAGTCCTATTC 1680 
82 KCFCCGLMLDNWKLGDSPIQ 101 

1681 AAAAGCATAAACAGCTATATCCTAGCTGTAGCTTTATTCAGAATCTGGTTTCAGCTAGTC 1740 
102 KHKQLYPSCSFIQNLVSASL 121 
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1981 CATCA6AATTGGCAAGA6CT6GTTTTTATTATATAGGACCTGGAGATAG6GTA6CCTGCT 2040 
202 SELARAGFYYIGPGDRVACF 221 

2041 TTGCCTGTGGTGGGAAGCTCAGT AACTGGGAACC AAAGGATGATGCTATGTCAGAACACC 2100 
222 ACGGKLSNWBPKDDAMSEHR 241 

2101 GGAGGCATTTTCCCAACTGTCCATTTTTGGAAAATTCTCTAGAAACTCTGAGGTTTAGCA 2160 
242 RHFPNCPFLENSLETLRFSI 261 

2161 TTTCAAATCTGAGCATGCAGACACATGCAGCTCGAATGAGAACATTTATGTACTGGCCAT 2220 
262 SNLSMQTHAARMRTFMYWPS 281 

3 V 4 

2221 CTAGTGTTCCAGTTCAGCCTGAGCAGCTTGCAAGTGCTGGTTTTTATTATGTGGGTCGCA 2280 
282 SVPVQPEQLASAGFYYVGRN 301 

2281 ATGATGATGTCAAATGCTTTTGTTGTGATGGTGGCTTGAGGTGTTGGGAATCTGGAGATG 2340 
302 DDVKCFCCDGGLRCWESGDD 321 



2341 ATCCATGGGTAGAACATGCCAAGTGGTTTCCAAGSTGTGAGTTCTTGATACGAATGAAAG 2400 
322 PWVEHAKWFP R C EFLIRMKG 341 

5^6 

2401 GCCAAGAGTTTGTTGATGAGATTCAAGGTAGATATCCTCATCTTCTTGAACAGCTGTTGT 2460 
342 QEFVDEIQGRYPHLLEQLLS 361 



2461 CAACTTCAGATACCACTGGAGAAGAAAATGCTGACCCACCAMTATTCATTTTGGACCTG 2520 
362 TSDTTGEENADPPilHFGPG 381 

2521 GAGAAAGTTCTTCAGAAGATGCTGTCATGATGAATACACCTGTGGTTAAATCTGCCTTGG 2580 
382 ESSSEDAVMMNTPVVKSALE 401 

2581 AAATGGGCTTTAATAGAGACCTGGTGAAACAAACAGTTCAAAGTAAAATCCTGACAACTG 2640 
402 MGFNRDLVKQTVQSKILTTG 421 

2641 GAGAGAACTATAAAACAGTTAATGATATTGTGTCAGCACTTCTTAATGCTGAAGATGAAA 2700 
422 ENYKTVNDIVSALLNAEDEK 441 



2701 AAAGAGAAGAGGAGAAGGAAAAACAAGCTGAAGAAATGGCATCAGATGATTTGTCATTAA 2760 
442 REEEKEKQAEEMASDDLSLI 461 

2761 TTCGGAAGAACAGAATGGCTCTCTTTCAACAATTGACATGTGTGCTTCCTATCCTGGATA 2820 
462 RKNRMALFQQLTCVLPILDN 481 

2821 ATCTTTTAAAGGCCAATGTAATTAATAAACAGGAACATGATATTATTAAACAAAAAACAC 2880 
482 LLKANVINKQEHDIIKQKTQ 501 

2881 AGATACCTTTACAAGCGAGAGAACTGATTGATACCATTTTGGTTAAAGGAAATGCTGCGG 2940 
502 IPLQARELIDTILVKGNAAA 521 

2941 CCAACATCTTCAAAAACTGTCTAAAAGAAATTGACTCTACATTGTATAAGAACTTATTTG 3000 
522 NIFKNCLKEIDSTLYKNLFV 541 
8^9 9^10 



3001 J^GGATAAGAATATGAAGTATATCCCAACAGAAGATGTTTCAGJGTCTGTCACTGGAAGAAC 3060 
542 DKNMKYIPTEDVS(fLSLEEQ561 



4^5 
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3061 AATTGAGGAGGTTGCAAGAAGAACGAACTTGTAAAGTGTGTATGGACAAAGAAGTTTCTG 3120 
562 LRRLQEERTCKVCMDKEVSV581 

3121 TTGTATTTATTCCTTGTGGTCATCTGGTAGTATGCCAGGAATGTGCCCCTTCTCTAA6AA 3180 
582 VFIPCGHLVVCQECAPSLRK 601 

3181 AATGCCCTATTTGCAGGGGTATAATCAAGGGTACTGTTCGTACATTTCTCTCTTAAAGAA 3240 
602 CPICRGIIKGTVRTFLS* 618 

3241 AAATAGTCTATATTTTAACCTGCATAAAAAGGTCTTTAAAATATTGTTGAACACTTGAAG 3300 
3301 CCATCTAAAGTAAAAAGGGAATTATGAGTTTTTCAATTAGTAACATTCATGTTCTAGTCT 3360 
3361 GCTTTGGTACTAATAATCTTGTTTCTGAAAAGATGGTATCATATATTTAATCTTAATCTG 3420 
3421 TTTATTTACAAGGGAAGATTTATGTTTGGTGAACTATATTAGTATGTATGTGTACCTAAG 3480 
3481 GGAGTAGTGTCACTGCTTGTTATGCATCATTTCAGGAGTTACTGGATTTGTTGTTCTTTC 3540 
3541 AGAAAGCTTTGAATACTAAATTATAGTGTAGAAAAGAACTGGAAACCAGGAACTCTGGAG 3600 
3601 TTCATCAGAGTTATGGTGCCGAATTGTCTTTGGTGCTTTTCACTTGTGTTTTAAAATAAG 3660 
3661 GATTTTTCTCTTATTTCTCCCCCTAGTTTGTGAGAAACATCTCAATAAAGTGCTTTAAAA 3720 
3721 AGAAAAAAAAAA 3732 
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ID 9-1 ATTTTTTAAATTGAT6CATTAACATTCTAAACATTCATCTGTTTTTAAATAGTAAAAATT 60 
61 GAACTTTGCCTTGAATATGTAATGATTCATTATAACAATTATGCATAGTCTTTAATAATC 120 
121 TGCATATTTTATGCTGCTTTCATGTTTTTCCTAATTAATGACTTCACATGTTTAATATTT 180 
181 ATAATTTTTCTGTCATAGTTTCCATATTTATATAAAATGAATACTTAAGATCAGTAATTC 240 
241 TGCTCTGTTTGTTTATATACTATTTTCCATCAAAAGACAAAATGGGACTGAGGTTGAGGC 300 
301 TCGTTGCTAAAGCACTTTCCTAAAATGCAAAAGGCCCTATGATGGATCCCTAGTACTTAT 360 
361 TTAAGTGAGAGAGAAACAGGCTGGGGGTGTAGGTCTGTTAGAGCATGTGTTTGGCATTAT 420 
421 GTGAAGCCCAAACACTAAAAAAGGAGAACAAACAAAAGCGCAGACTTTAAAACTCAAGTG 480 
481 GTTTGGTAATGTACGACTCTACTGTTTAGAATTAAAATGTGTCTTAGTTATTGTGCCATT 540 
54 1 ATTTTTATGTCATCACTGGATAATATATTAGTGCTTAGTATCAGAAATAGTCCTTATGCT 600 
601 TTGTGTTTTGAAGTTCCTAATGCAATGTTCTCTTTCTAGAAAAGGTGGACAAGTCCTATT 660 
661 TTCCAGAGAAGATGACTTTTAACAGTTTTGAAGGAACTAGAACTTTTGTACTTGCAGACA 720 

ID 10- 1 MTFNSFEGTRTFVLADT17 

721 CCAATAAGGATGAAGAATTTGTAGAAGAGTTTAATAGATTAAAAACATTTGCTAACTTCC 780 
18 NKDEEFVEEFNRLKTFANFP37 

781 CAAGTAGTAGTCCTGTTTCAGCATCAACATTGGCGCGAGCTGGGTTTCTTTATACCGGTG 840 
38 SSSPVSASTLARAGFLYTGE57 

841 AAGGAGACACCGTGCAATGTTTCAGTTGTCATGCGGCAATAGATAGATGGCAGTATGGAG 900 
^58 GD T VQCFS CHAAI DRWQYGD77 

901 ACTCAGCTGTTGGAAGACACAGGAGAATATCCCCAAATTGCAGATTTATCAATGGTTTTT 960 
78 SAVGRHRRISPNCRFINGFY97 

961 ATTTTGAAAATGGTGCTGCACAGTCTACAAATCCTGGTATCCAAAATGGCCAGTACAAAT 1020 
98 FENGAAQSTNPGIQNGQYKS 117 

1021 CTGAAAACTGTGTGGGAAATAGAAATCCTTTTGCCCCTGACAGGCCACCTGAGACTCATG 1080 
118 ENCVGNRNPFAPDRPPETHA 137 

1081 CTGATTATCTCTTGAGAACTGGACAGGTTGTAGATATTTCAGACACCATATACCCGAGGA 1140 
138 DYLLRTGQVVDISDTIYPRN 157 

1141 ACCCTGCCATGTGTAGTGAAGAAGCCAGATTGAAGTCATTTCAGAACTGGCCGGACTATG 120 0 
158 PAMCSEEARLKSFQNWPDYA 177 

1201 CTCATTTAACCCCCAGAGAGTTAGCTAGTGCTGGCCTCTACTACACAGGGGCTGATGATC 1260 
178 HLTPRELASAGLYYTGADDQ 197 

1261 AAGTGCAATGCTTTTGTTGTGGGGGAAAACTGAAAAATTGGGAACCCTGTGATCGTGCCT 1320 
198 VQCFCCGGKLKNWEPCDRAW 217 

1321 GGTCAGAACACAGGAGACACTTTCCCAATTGCTTTTTTGTTTTGGGCCGGAACGTTAATG 1380 
218 SEHRRHFPNCFFVLGRNVNV 237 

1381 TTCGAAGTGAATCTGGTGTGAGTTCTGATAGGAATTTCCCAAATTCAACAAACTCTCCAA 1440 
238 RSESGVSSDRNFPNSTNSPR 257 

1441 GAAATCCAGCCATGGCAGAATATGAAGCACGGATCGTTACTTTTGGAACATGGACATCCT 1500 
258 NPAMAEYEARIVTFGTWTSS 277 
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1501 CA6TTAACAAGGA6CAGCTT6CAAGA6CTG6ATTTTAT±TTTAGGTGAA6GCGATAAAG 1560 
278 VNKEQLARAGFYALGEGDKV 297 

1561 TGAAGTGCTTCCACTGTGGAGGAGGGCTCACGGATTGGAAGCCAAGTGAAGACCCCTGGG 1620 
298 KCFHCGGGLTDWKPSBDPWD 317 



1621 ACCAGCATGCTAAGTGCTACCCAGGGTGCAAATACCTATTGGATGAGAAGGGGCAAGAAT 1680 
318 QHAKCYPG"CKYLLDEKGQEY337 

* OA 



1681 ATATAAATAATATTCATTTAACCCATCCACTTGAGGAATCTTTG^GAAGAACTGCTGAAA 1740 
338 INNIHLTHPLEESLGRTAEK 357 

4 y 5 

1741 AAACACCACCGCTAACTAAAAAAATCGATGRTACCATCTTCCAGAATCCTATGGTGCAAG 1800 
358 TPPLTKKIDDTIFQNPMVQE 377 

1801 AAGCTATACGAATGGGATTTAGCTTCAAGGACCTTAAGAAAACAATGGAAGAAAAAATCC 1860 
378 AIRMGFSFKDLKKTMEEKIQ 397 

1861 AAACATCCGGGAGCAGCTATCTATCACTTGAGGTCCTGATTGCAGATCTTGTGAGTGCTC 1920 
398 TSGSSYLSLEVLIAD L VSAQ 417 

1921 AGAAAGATAATACGGAGGATGAGTCAAGTCAAACTTCATTGCAGAAAG^CATTAGTACTG 1980 
418 KDNTEDESSQTSLQKDISTE437 

1981 AAGAGCAGCTAAGGCGCCTACAAGAGGAGAAGCTTTCCAAAATCTGTATGGATAGAAATA 2040 
438 EQLRRLQEEKLSKICMDRNI 457 

2041 TTGCTATCGTTTTTTTTCCTTGTGGACATCTGGCCACTTGTAAACAGTGTGCAGAAGCAG 2100 
458 AIVFFPCGHLATCKQCAEAV 477 

2101 TTGACAAATGTCCCATGTGCTACACCGTCATTACGTTCAACCAAAAAATTTTTATGTCTT 2160 
478 DKCPMCYTVITFNQKIFMS* 496 

2161 AGTGGGGCACCACATGTTATGTTCTTCTTGCTCTAATTGAATGTGTAATGGGAGCGAACT 2220 
2221 TTAAGTAATCCTGCATTTGCATTCCATTAGCATCCTGCTGTTTCCAAATGGAGACCAATG 2280 
2281 CT AACAGCACTGTTTCCGTCTAAACATTCAATTTCTGGATCTTTCGAGTTATCAGCTGT A 2340 
2341 TCATTTAGCCAGTGTTTTACTCGATTGAAACCTTAGACAGAGAAGCATTTTATAGCTTTT 2400 
2401 CACATGTATATTGGTAGTACACTGACTTGATTTCTATATGTAAGTGAATTCATCACCTGC 2460 
2461 ATGTTTCATGCCTTTTGCATAAGCTTAACAAATGGAGTGTTCTGTATAAGCATGGAGATG 2520 
2521 TGATGGAATCTGCCCAATGACTTTAATTGGCTTATTGTAAACACGGAAAGAACTGCCCCA 2580 
2581 CGCTGCTGGGAGGATAAAGATTGTTTTAGATGCTCACTTCTGTGTTTTAGGATTCTGCCC 2640 
2641 ATTTACTTGGAATTTATTGGAGTTATAATGTACTTATATGATATTTCCGAA 2691 
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SEQ. ID 11 - 1 TGG6AGTTCCCCGGAGCCCTGGAGGAAAGCACCGCAGGTCT6AGCA6CCCTGAGCCGG6C 60 
61 AGGGTGGGGGCAGTGGCTAAGGCCTAGCTGGGGACGATTTAAAGGTATCGCGCCACCCAS 120 
121 CCACACCCCACAGGCCAGGCGAGGGTGCCACCCCCGGAGATCAGAGGTCATTGCTGGCGT 180 



181 TCAGAGCCTAGGAAGTGGGCTGC^TATCAGCCTAGCAGTAAAACCGACCAGAAGCCATG 240 



241 CACAAAACTACATCCCCAGAGAAAGACTTGTCCCTTCCCCTCCCTGTCATCTCACCATGA 300 
301 ACATGGTTCAAGACAGCGCCTTTCTAGCCAAGCTGATGAAGAGTGCTGACACCTTTGAGT 360 
SEa ID 12- 1 MVQDSAFLAKLMKSADTFEL20 

361 TGAAGTATGACTTTTCCTGTGAGCTGTACCGATTGTCCACGTATTCAGCTTTTCCCAGGG 420 
21 KYDFSCELYRLSTYSAFPRG40 

421 GAGTTCCTGTGTCAGAAAGGAGTCTGGCTCGTGCTGGCTTTTACTACACTGGTGCCAATG 480 
41 VPVSERSLARAGFYYTGAND60 

481 ACAAGGTCAAGTGCTTCTGCTGTGGCCTGATGCTAGACAACTGGAAACAAGGGGACAGTC 540 
61 KVKCFCCGLMLDNWKQGDSP80 

541 CCATGGAGAAGCACAGAAAGTTGTACCCCAGCTGCAACTTTGTACAGACTTTGAATCCAG 600 
= 81 M E K H R K L Y P S C N P V Q T L N P A 100 

601 CCAACAGTCTGGAAGCTAGTCCTCGGCCTTCTCTTCCTTCCACGGCGATGAGCACCATGC 660 
101 NSLEASPRPSLPSTAMSTMP 120 

6 6 1 CTTTGAGCTTTGCAAGTTCTGAGAATACTGGCTATTTCAGTGGCTCTTACTCGAGCTTTC 720 
121 LSFASSENTGYFSGSYSSFP 140 

721 CCTCAGACCCTGTGAACTTCCGAGCAAATCAAGATTGTCCTGCTTTGAGCACAAGTCCCT 780 
141 SDPVNFRANQDCPALSTSPY 160 

781 ACCACTTTGCAATGAACACAGAGAAGGCCAGATTACTCACCTATGAAACATGGCCATTGT 840 
161 HFAMNTEKARLLTYETWPLS 180 

841 CTTTTCTGTCACCAGCAAAGCTGGCCAAAGCAGGCTTCTACTACATAGGACCTGGAGATA 900 
181 FLSPAKLAKAGFYYIGPGDR 200 

901 GAGTGGCCTGCTTTGCGTGCGATGGGAAACTGAGCAACTGGGAACGTAAGGATGATGCTA 960 
201 VACFACDGKLSNWERKDDAM 220 

961 TGTCAGAGCACCAGAGGCATTTCCCCAGCTGTCCGTTCTTAAAAGACTTGGGTCAGTCTG 1020 
221 SEHQRHFPSCPFLKDLGQSA240 

1021 CTTCGAGATACACTGTCTCTAACCTGAGCATGCAGACACACGCAGCCCGTATTAGAACAT 1080 
241 SRYTVSNLSMQTHAARI RTF 260 

1081 TCTCTAACTGGCCTTCTAGTGCACTAGTTCATTCCCAGGAACTTGCAAGTGCGGGCTTTT 1140 
261 SNWPSSALVHSQELASAGFY 280 

2 3 

114 1 ATTATACAG5ACACAGTGATGATGTCAAGTGTTTTTGCTGTGATGGTGGGCTGAGGTGCT 12 00 
281 YTGHSDDVKCFCCDGGLRCW300 

3 4 

1201 GGGAATCTGGAGATGACCCCTGGGTGGAACATGCCAAGTGGTTTCCAA^TGTGAGTACT 1260 
301 ESGDDPWVEHAKWFPRCEYL 320 
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1261 TGCTCAGAATCAAAGGCCAAGAATTT6TCAGCCAAGTTCAA6CTGGCTATCCTCATCTAC 1320 
321 LRZK6QEFVSQVQAGYPHLL 340 



1321 TTGAGCAGCTATTATCTACGTCAGACTCCCCAGAAGATGAGAATGCAGACGCAGCAAj|CG 1380 
341 EQLLSTSDSPEDENADAAIV 360 

13 81 TGCATTTTGGCCCTGGAGAAAGTTCGGAAGATGTCGTCATGATGAGCACGCCTGTGGTTA 1440 
361 HFGPGESSEDVVMMSTPVVK 380 

1441 AAGCAGCCTTGGAAATGGGCTTCAGTAGGAGCCTGGTGAGACAGACGGTTCAGCGGCAGA 1500 
381 AALEMGFSRSLVRQTVQRQI 400 

1501 TCCTGGCCACTGGTGAGAACTACAGGACCGTCAGTGACCTCGTTATAGGCTTACTCGATG 1560 
401 LATGENYRTVSDLVIGLLDA 420 



1561 CAGAAGACGAGATGAGAGAGGAGCAGATGGAGCAGGCGGCCGAGGAGGAGGAGTCAGATG 1620 
421 EDEMREEQMEQAAEEEESDD 440 

1621 ATCTAGCACTAATCCGGAAGAACAAAATGGTGCTTTTCCAACATTTGACGTGTGTGACAC 1680 
441 LALIRKNKMVLFQHLTCVTP 460 

1681 CAATGCTGTATTGCCTCCTAAGTGCAAGGGCCATCACTGAACAGGAGTGCAATGCTGTGA 1740 
461 MLYCLLSARAITEQECNAVK 480 

1741 AACAGAAACCACACACCTTACAAGCAAGCACACTGATTGATACTGTGTTAGCAAAAGGAA 1800 
481 QKPHTLQASTLIDTVLAKGN 500 

1801 ACACTGCAGCAACCTCATTCAGAAACTCCCTTCGGGAAATTGACCCTGCGTTATACAGAG 1860 
501 TAATSFRNSLREIDPALYRD 520 



1861 ATATATTTOTGCAACAGGACATTAGGAGTCTTCCCACAGATGACATTGCAGCTCTACCAA 1920 
521 IFVQQDIRSLPTDDIAALPM 540 

1921 TGGAAGAACAGTTGCGGAAACTCCAGGAGGAAAGAATGTGTAAAGTGTGTATGGACCGAG 1980 
541 EEQLRKLQEERMCKVCMDRE 560 

1981 AGGTATCCATCGTGTTCATTCCCTGTGGCCATCTGGTCGTGTGCAAAGACTGCGCTCCCT 2040 
561 VSIVFIPCGHLVVCKDCAPS 580 

2041 CTCTGAGGAAGTGTCCCATCTGTAGAGGGACCATCAAGGGCACAGTGCGCACATTTCTCT 2100 
581 LRKCPICRGTIKGTVRTFLS 600 

2101 CCTGAACAAGACTAATGGTCCATGGCTGCAACTTCAGCCAGGAGGAAGTTCACTGTCACT 2160 



2161 CCCAGCTCCATTCGGAACTTGAGGCCAGCCTGGATAGCACGAGACACCGCCAAACACACA 2220 
2221 AATATAAACATGAAAAACTTTTGTCTGAAGTCAAGAATGAATGAATTACTTATATAATAA 2280 
2281 TTTTAATTGGTTTCCTTAAAAGTGCTATTTGTTCCCAACTCAGAAAATTGTTTTCTGTAA 2340 
2341 ACATATTTACATACTACCTGCATCTAAAGTATTCATATATTCATATATTCAGATGTCATG 2400 
2401 AGAGAGGGTTTTGTTCTTGTTCCTGAAAAGCAGGGATTGCCTGCACTCCTGAAATTCTCA 2460 
2461 GAAAGATTTACAATGTTGGCATTTATGGTTCAGAAACTAGAATCTTCTCCCGTTGCTTTA 2520 
2521 AGAACCGGGAGCACAGATGTCCATGTGTTTTATGTATAGAAATTCCTGTTATTTATTGGA 2580 
2581 TGACATTTTAGGGATATGAAATTTTTATAAAGAATTTGTGAGAAAAAGTTAATAAAGCAA 2640 
2641 CATAATTACCTCTTTTTTTTTAAAGAAAAAAAAAAA 2676 
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SEQ ID 13-1 AGTTATATAAAATACGAAGTTTTCAAAAA6AA66CTAGTGCAACAGAAAA6CTTT6CTAA 60 
61 AACAGATTCTTAGTTATTTGAGGTAACAAAAGAAAGCCATGTCTTGAATTGATTCGTTCT 120 
121 TAATTATAACAGACTTATAGTGGAAAGGGCCTTAAACACAGGCGGACTTTATAAAATGCA 180 
181 GTCTTAGGTTTATGTGCAAAATACTGTCTGTTGACCAGATGTATTCACATGATATATACA 240 
241 GAGTCAAGGTGGTGATATAGAAGATTTAACAGTGAGGGAGTTAACAGTCTGTGCTTTAAG 300 
301 CGCAGTTCCTTTACAGTGAATACTGTAGTCTTAATAGACCTGAGCTGACTGCTGCAGTTG 360 
361 ATGTAACCCACTTTAGAGAATACTGTATGACATCTTCTCTAAGGAAAACCAGCTGCAGAC 420 
421 TTCACTCAGTTCCTTTCATTTCATAGGAAAAGGAGTAGTTCAGATGTCATGTTTAAGTCC 480 
481 TTATAAGGGAAAAGAGCCTGAATATATGCCCTAGTACCTAGGCTTCATAACTAGTAATAA 540 
541 GAAGTTAGTTATGGGTAAATAGATCTCAGGTTACCCAGAAGAGTTCATGTGACCCCCAAA 600 
601 GAGTCCTAACTAGTGTCTTGGCAAGTGAGACAGATTTGTCCTGTGAGGGTGTCAATTCAC 660 
661 CAGTCCAAGCAGAAGACAATGAATCTATCCAGTCAGGTGTCTGTGGTGGAGATCTAGTGT 720 
721 CCAAGTGGTGAGAAACTTCATCTGGAAGTTTAAGCGGTCAGAAATACTATTACTACTCAT 780 
2 Ml 

781 GGACAAAACTGTCTCCCAGAGACTCGGCCAAGGTACCTTACACCAAAAACTTAAACGTAT 840 
SEQ. ID 14-2 DKTVSQRLGQGTLHQKLKRI21 

841 AATGGAGAAGAGCACAATCTTGTCAAATTGGACAAAGGAGAGCGAAGAAAAAATGAAGTT 900 
22MEKSTILSNWTKESEEKMKF41 

901 TGACTTTTCGTGTGAACTCTACCGAATGTCTACATATTCAGCTTTTCCCAGGGGAGTTCC 960 
42DFSCELYRMSTYSAPPRGVP61 

961 TGTCTCAGAGAGGAGTCTGGCTCGTGCTGGCTTTTATTATACAGGTGTGAATGACAAAGT 1020 
62VSERSLARAGPYYTGVNDKV81 

1021 CAAGTGCTTCTGCTGTGGCCTGATGTTGGATAACTGGAAACAAGGGGACAGTCCTGTTGA 1080 
82KCFCCGLMLDNWKQGDSPVE 101 

1081 AAAGCACAGACAGTTCTATCCCAGCTGCAGCTTTGTACAGACTCTGCTTTCAGCCAGTCT 1140 
102 KHRQFYPSCSFVQTLLSASL 121 

1141 GCAGTCTCCATCTAAGAATATGTCTCCTGTGAAAAGTAGATTTGCACATTCGTCACCTCT 1200 
122 QSPSKNMSPVKSRFAHSSPL 141 

1201 GGAACGAGGTGGCATTCACTCCAACCTGTGCTCTAGCCCTCTTAATTCTAGAGCAGTGGA 1260 
142 ERGGIHSNLCSSPLNSRAVE 161 

1261 AGACTTCTCATCAAGGATGGATCCCTGCAGCTATGCCATGAGTACAGAAGAGGCCAGATT 1320 
162 DFSSRMDPCSYAMSTEEARF 181 

1321 TCTTACTTACAGTATGTGGCCTTTAAGTTTTCTGTCACCAGCAGAGCTGGCCAGAGCTGG 1380 
182LTYSMWPLSFLSPAELARAG 201 

1381 CTTCTATTACATAGGGCCTGGAGACAGGGTGGCCTGTTTTGCCTGTGGTGGGAAACTGAG 1440 
202 FYYIGPGDRVACFACGGKLS 221 

1441 CAACTGGGAACCAAAGGATGATGCTATGTCAGAGCACCGCAGACATTTTCCCCACTGTCC 1500 
222 NWEPKDDAMSEHRRHFPHCP 241 

1501 ATTTCTGGAAAATACTTCAGAAACACAGAGGTTTAGTATATCAAATCTAAGTATGCAGAC 1560 
242 FLENTSETQRFSISNLSMQT 261 
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1561 ACACTCTGCTCGATTGAGGACATTTCTGTACT6GCCACCTAGTGTTCCT6TTCAGCCCGA 1620 
262 HSARLRTFLYWPPSVPVQPE 281 

1621 GCAGCTTGCAAGTGCTGGATTCTATTACGTGGATCGCAATGATGATGTCAAGTGCTTTT6 1680 
282 QLASAGFYYVDRNDDVKCFC 301 

1681 TTGTGATGGTGGCTTGAGATGTTGGGAACCTGGAGATGACCCCTGGATAGAACACGCCAA 17 4 0 
302 CDGGLRCWEPGDDPWIEHAK 321 



1741 ATGGTTTCCAAQGTGTGAGTTCTTGATACGGATGAAGGGTCAGGAGTTTGTTGATGAGAT 1800 
322 W F P R C EFLIRMKGQEFVDEI 341 

2 V 3 

1801 TCAAGCTAGATATCCTCATCTTCTTGAGCAGCTGTTGTCCACTTCAGACACCCCAGGAGA 1860 
342 QARYPHLLEQLLSTSDTPGE 361 



1861 AGAAAATGCTGACCCTACAGJAGACAGTGGTGCATTTTGGCCCTGGAGAAAGTTCGAAAGA 1920 
362 ENADPTETVVHFGPGESSKD 381 

1921 TGTCGTCATGATGAGCACGCCTGTGGTTAAAGCAGCCTTGGAAATGGGCTTCAGTAGGAG 1980 
382 VVMMSTPVVKAALEMGFSRS 401 

1981 CCTGGTGAGACAGACGGTTCAGCGGCAGATCCTGGCCACTGGTGAGAACTACAGGACCGT 2040 
'402 LV RQTVQRQ Il^T GENYRTV 421 

2041 CAATGATATTGTCTCAGTACTTTTGAATGCTGAAGATGAGAGAAGAGAAGAGGAGAAGGA 2100 
422 NDIVSVLLNAEDERREEEKE 441 



2101 AAGACAGACTGAAGAGATGGCATCAGjSTGACTTATCACTGATTCGGAAGAATAGAATGGC 2160 
442 RQTEEMASGDLSLIRKNRMA 461 

2161 CCTCTTTCAACAGTTGACACATGTCCTTCCTATCCTGGATAATCTTCTTGAGGCCAGTGT 2220 
462 LFQQLTHVLPILDNLLEASV 481 

2221 AATTACAAAACAGGAACATGATATTATTAGACAGAAAACACAGATACCCTTACAAGCAAG 2280 
482 ITKQEHDIIRQKTQIPLQAR 501 

2281 AGAGCTTATTGACACCGTTTTAGTCAAGGGAAATGCTGCAGCCAACATCTTCAAAAACTC 2340 
502 ELIDTVLVKGNAAANIFKNS 521 



2341 TCTGAAGGAAATTGACTCCACGTTATATGAAAACTTATTTGJTGGAAAAGAATATGAAGTA 2400 
522 LKEIDSTLYENLFVEKNMKY 541 



2401 TATTCCAACAGAAGACGTTTCAGJGCTTGTCATTGGAAGAGCAGTTGCGGAGATTACAAGA 2460 
542 IPTEDVSGLSLEEQLRRLQE 561 

2461 AGAACGAACTTGCAAAGTGTGTATGGACAGAGAGGTTTCTATTGTGTTCATTCCGTGTGG 2520 
562 ERTCKVCMDREVSIVFIPCG 581 

2521 TCATCTAGTAGTCTGCCAGGAATGTGCCCCTTCTCTAAGGAAGTGCCCCATCTGCAGGGG 2580 
582 HLVVCQECAPSLRKCPICRG601 

2581 GACAATCAAGGGGACTGTGCGCACATTTCTCTCATGAGTGAAGAATG6TCTGAAAGTATT 2640 
602 TIKGTVRTFLS* 612 
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Fig. 6 (cont.) 
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2641 GTTGGACATCAGAA6CTGTCAGAACAAAGAAT6AACTACTGATTTCAGCTCTTCA6CAGG 2700 
2701 ACATTCTACTCTCTTTCAAGATTAGTAATCTTGCTTTATGAAGGGTAGCATTGTATATTT 2760 
2761 AAGCTTAGTCTGTTGCAAGGGAAGGTCTATGCTGTTGAGCTACAGGACTGTGTCTGTTCC 2820 
2821 AGAGCAGGAGTTGGGATGCTTGCTGTATGTCCTTCAGGACTTCTTGGATTTGGAATTTGT 2880 
2881 GAAAGCTTTGGATTCAGGTGATGTGGAGCTCAGAAATCCTGAAACCAGTGGCTCTGGTAC 2940 
2941 TCAGTAGTTAGGGTACCCTGTGCTTCTTGGTGCTTTTCCTTTCTGGAAAATAAGGATTTT 3000 
3001 TCTGCTACTGGTAAATATTTTCTGTTTGTGAGAAATATATTAAAGTGTTTCTTTTAAAGG 3060 
3061 CGTGCATCATTGTAGTGTGTGCAGGGATGTATGCAGGCAAAACACTGTGTATATAATAAA 3120 
3121 TAAATCTTTTTAAAAAGTGTAAAAAAAAAAA 3151 



Fig. 6 (cont.) 
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Fig. 9 
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STAUROSPORINE (l^iM), RAT-1 CELLS, 24 HOUR SURVIVAL 
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Fig. 10C 



MENADIONE (lOuM), RAT-1 CELLS, 18 HOUR SURVIVAL 

60-1 r*n 



CD 
< 
> 



u 

an 

LU 



50- 
40- 
30- 
20- 
10- 



XIAP 'HIAP-l 'HIAP-2 1 BQ-2 ' SMN '6-MYC' 



Fig. 10D 
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Fig. 16B 
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Fig. 17 



28/33 




29/33 



C13 OV2008 





0 1 0 1 

TAXOL CONCENTRATION (^iM) 



Fig. 20 



30/33 



C13 



OV2008 





0 0.3 3 30 0 0.3 3 30 

CISPLATIN CONCENTRATION QiM) 
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Fig. 23A 
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